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Plateau technique de systemes
d’'information (Sl)

Recherche en Sl

Besoins et souhaits de collaboration



Sl du plateau accessibles par internet

Gestion de données produites par I'UMR + partenaires extérieurs

Gestion des ressources géenétiques et

TropGENE génomiques de plantes tropicales [Ruiz
NAR 2004]
CocoaGen DB Gestion de ressources genetiques,
e phénotypigues et génomique du cacoyer

Exploration de la génétique inverse du riz

OryGenesDB o, \ar 2006)

Caractérisation phéenotypique d'une collection
fyza /ag 'Ine  de lignées d'insertion de T-DNA du riz
[Larmande NAR 2008]



Sl du plateau accessibles par intranet

Gestion de données produites par le département BIOS

GMOTILS Tracabilité des OGM

" ¢ BIBLIOTROP Gestion et annotation de la bibliographie
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Sl du plateau accessibles par internet

Analyse de données produites par I'UMR + partenaires extérieurs

Ce Analyse de collection dESTs et
I 11cd Identification de SNPs [Argout soumis]

Prediction d'orthologues par
phylogénomique [Conte NAR 2008]

SAT Identification de microsatellites dans des
SSR Anclysis Vool banques enrichies [Dereeper BMC 2007]

GenDiversity Analyse des données de diversité génetique



Recherches en SI

Modeles de données, intégration et gestion de quantiteé massives de
données complexes et heterogenes

Ontologies, vocabulaire controlé et Web service pour
I'interopérabilité entre les Sl

Analyse statistigue de données
Reconstruction d’arbres phylogénétique et de graphes (réseaux)

Combinaison de multiples sources d’évidences pour extraire des
connaissances (senseurs)

Représentation graphique et interfaces de navigation multi-échelle



Oryzon

GnpAnnot

Haplophyle

MS-DMind

Sl en cours

Interopérabilité entre les systemes
OrygenesDB, Oryza Tag Line, Greenphyl et
Talr

Annotation structurale, fonctionnelle et
relationnelle de genes et de TE dans les
genomes eucaryotes

Réseaux haplotypiques graphigues a la

lumiere de données eco-géographiques

Gestion et exploration multi-eéchelle de
connaissances sur le ble



Besoins : exemple Haplophyle

A Montpellier
« Etude de nombreuses plantes cultivees

« De plus en plus de données de genotypage (balayage du
génome, genes candidats...)

« Combinaison avec des donnees externes (phénotype,
passeport, écologie, ethnographie, résultats d’expériences)

Obijectifs

« Analyser la diversité nucléotidique de ces especes au niveau de genes
candidats et integrer cette diversité dans des scénarios

— d'évolution de I'espece avec la domestication et

— de réponse des genes a la sélection.



Utiliser différents types de données pour reconstituer I'histoire évolutive
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marqueurs neutres — structure globale genes candidats—phylogénies d’haplotypes




Evidence phylo-géographigue de néo-diversité chez le sorgho cultivé

H20 H21

Opaque2 (0O2)

De Alencar Figueiredo et al, Genetics 2008, sous presse

un projet finance par le Challenge
Programme Generation
(www.generationcp.org)

une base pour un projet RTRA I S
Computational Plants and Ecosystems
(DAP, DiaPC, ...) ?

H14




Passport data

Line: AIV B06

Cocultwred callus  Other lines generated from the same callus

Construct

pagays

T2 seed stock available

Delivered
FST

No
CU324322 CL520431

Locus: AT4G10380
Date last modied 2003-05-02
TAIR Accession Locwsi2122629

Represgiahe Oen®  Aric10300.1

0s1 4 {Osher names: FTL13.6, NIPS,1, NUWS, NLM8, NOD26-LIKE INTRINSIC PROTEIN 5,1
= aquaporin NIPS.L, putative. expressed Description § Essential for efficient Boron Uptake and plant development under boron limitation |
Mutant: AV B06/0 e il il R — 1 Ao R A
00z 0 Biological Progess involved in franspor, Boran ranspor, response fo boron
Referenced or
requingd for Boran transpon
designated semi-dwarf (zbbr. 5d17) m—-—.i G0 Callular Companent located in membrane, plasma membrans
30 Malecular Funtion has water channel activity, boron ransporter activity
Flanking %ﬂ&k ) e r Plant structure expressedin ro0t, flower, teaf
expressed onlyin 100t

Phenotypic

Annotation Detall

motphology

class "y Stack Mame Selact
Shawing 5 of 5 entries  SALK_122267 SALK 122297 4810x SALK 122287 not avallable
Trait Size Phenotypes &
Nang available
O all organs
= 2 BALK_122287C SALK_122287 48.10x BALK_122281C r
Developmental Phenotypes &

tillering to heading

* Inhibiion root, shoot, fowers and siliques growth when Boron was supplied at concentrations of

stage <10 uM. Takano, et al. (2006)

Semi-dwarf. Plant height is about 202 of normal he

| sounce

normal to late flowering, normal o panicles incomp

Publication & assoclated gene
title : datés

o TRIR The Arsbidopsis Malor Inlrinic Protein NIPS.1 Is Eszental
exserted; small panicles and spikelets; with or wit AT4G10390.4 for Efficient Boron Uptake and Plant Development under THE PLANT CELL  AT4010380.1 2006

e EE————————————————— Boran Limitation,
water channel

sterility; normal to narrow and small leaves (shorter BMH Whole gene family expression and drought stress PLANT
Phenotype I A AR ragulation of aRUBROTng. OLE%:UR AT4510360.1 2008
than average size leaves); ralled to semi-rolled le; BIOLO
description Flanking Sequence Tag (FSTz) Description : water channel The complete set of genes encoding major intrinsic PLANT
normal o twisted leaves twavy, crinkly leaf); with or A GreenPhyl Information : proteins in arabidopsis provides a framework for a new ERVSIOLOGY AT4G10380.1 2001

nomenclature for major intrinsic proteins in plants.

3 - Gene report
erectleaves; normal to dark green leaves; normal it EXES TAIR Information : B

tillering; with or without thin tillers; normal to com, Gene information
Pratein informaion
plant Ll :
4 12492852 (inferred from Reviewad

|Computational Analysis)

: AT4G10380.1 ¢
- Swissprot entry : 00SVE1
- Comment : Probable aquaporin major indrinsic family protein / MIF family protein, contains Pfam praiile: MIP PFOD23

Semi-dwarf (20 3 of normal height) in proportion; |

Overall

flowering; semi-rolled leaves; upper spikelets with

observations

hull {5 plants). (Photas 1, 2 Lt ae OryGenesDB entry: AT4G10360.1 UniProt entry: (9SVE4 TIGR entry: AT4610390.1

- Annatation page -

Observed

5 mutant(s) over 22 plants == %

segregation “Loeis alias: HIPS1

"o GO infor mation from PR matit 7

chassification:
126 (HEL_H.2): Malor Intrinsic famity (MiP)
90 MCL_I2)
IITMCL_I)
FABIMEL_IS): NOD26-Iike intiinsic protein (MIF) farnily

simnilarity evidence (BEWH 2 and INPARANOID )
* Mot similar BBMH 03 10036924.1

* Qusry 881N 1o Inpiarancid groua N° 5049
Arabidopsis Contienc e vilie ' oyra
Ag10780,1 100 08104360241

GREENPHYL Pliogenotnic predictions

Qrinclogy (a}? Bubtree-neighbor ) SuperOrthalogs ()2 Distante (D)
[

D10yIEA

UliraParalogy {5)? Distance
Wi ot




Un exemple

Oryzon

Ex . 0s07g36170.7



Activités d'appui de I'équipe

. Développement d'outils specifiques en reponse aux
demandes des utilisateurs (comité utilisateurs en

cours)
« Appui en biostatistiques

- + Diversité genetique; cartographie génétique,;
analyse QTL; deséquilibre de liaison; génétique des
populations...

» Formation a la bioinformatique des partenaires

- + en interne (UMR; agents Cirad Guadeloupe)

- + en externe (Indonésie, Madagascar)



Principales collaborations
et partenariats de I'éqguipe Bioinformatique

SEG Equipes biométrie Cirad
SRG GS DIA-PC
C. Tranchant,
URGI + partenaires . GDP
publics et privés B. P'egu*éR. iooke,
des projets ID . Guyo
Génoplante LIRMM
O. Gascuel
DGB DAR I. Mougenot

CINES




L’equipe ID : Intégration des Données

Plateforme mateéerielle

 Les serveurs =le nerf de la guerre
— 1 serveur de calcul
— 2 serveurs pour la plateforme logicielle
— 1 serveur web internet
— 1 serveur de stockage
— Administration des serveurs bioinformatiques par |I'équipe

— Appui ponctuel pour l'acces web et la maintenance des
serveurs par la DSI Cirad

— Recours au CINES pour calculs colteux en temps (sur
projets)
— Connexion avec 'URGI : en cours de discussion




L’equipe ID : Intégration des Données

6 permanents

Xavier ARGOUT

Gaétan DROC

Chantal HAMELIN

Pierre LARMANDE
Manuel RUIZ

Stéphanie SIDIBE-BOCS

CDD, étudiants : nombre fluctuant



