Ch, Granier, LEPSE, INRA Montpellier

Données de phénotypage haut-débit de la croissance foliaire
d’ A. thaliana et modélisation.

-Point de départ, une question : Identifier les déterminismes génétique de la croissance foliaire et
de sa réponse aux contraintes environnementales.

-Puis, développement d’'un outil pour augmenter le débit des analyses, c. a d. , augmenter le
nombre de variables mesurées, de génotypes étudiés, de conditions environnementales testées.
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- Puis, développement d’'une base de données / Identification de propriétés eémergentes /
Courbes de réponses a I'environnement...

Et maintenant, le pari = Bases pour_ une modellsatlon statistique
et/ ou fonctionnelle de la croissance
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Variables décrivant la croissance foliaire
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Ch. Granier, LEPSE, INRA Montpellier

Données de phénotypage haut-débit de la croissance foliaire
d’ A. thaliana et modélisation.

Quels types de variables issues de ces expérimentations ?

Centaines de génotypes
Dizaines de conditions environnementales

Informations sur les génotypes

Plante Données environnementales
Rosette 1.

Feuille Métabolome Protéome Transcriptome
Cellules/ | A

Variables caractérisant le systeme biochimiguement et/ou moléculairement
(des milliers de variables. obtenues en collaboration)
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Donnéees de phénotypage haut-débit de la croissance foliaire
d’ A. thaliana et modelisation.

Quels types de modeles possibles ?
1/ Modele de type Reseaux de genes

Quelques génotypes
Quelques conditions environnementales

Feuille , Métabolome Protéome Transcriptome

i

Programme européen Agron-omics, collaboration LEPSE / W. Gruissem, ETH Zurich
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Données de phénotypage haut-débit de la croissance foliaire
d’ A. thaliana et modélisation.

Quels types de modeles possibles ?
2/ Modele cinétique : de la cellule a la feuille

Quelques génotypes
Quelques conditions environnementales

Feuille ,

Cellules

Projet RTRA, collaboration LEPSE / C. Godin, Virtual Plants, Montpellier
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Données de phénotypage haut-débit de la croissance foliaire
d’ A. thaliana et modélisation.

Quels types de modeles possibles ?
3/ Modeles statistiques

Centaines de génotypes
Dizaines de conditions environnementales

=

Plante -}é
Rosette I.v

Feuille ,
A

Des milliers de cinétiques de croissance

Analyses de séquences topologiques et temporelles
Cellules

Identifier des phénomenes a partir des données les sources

Prise de contact avec Y Guédon, C Lavergne, C Trottier, Montpellier
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Données de phénotypage haut-débit de la croissance foliaire
d’ A. thaliana et modélisation.

Des questions, des points de blocage....

Ao |-

Acquisition des variables haut-debit

Automatisation des mesures (€lectronique, automatismes...)

Analyses d’'images : des milliers d’'images (cellules, feuilles, plantes...)

Archivage et utilisation des variables haut-débit
Développement et ouverture des bases de données

Interface entre « modélisateur » et « phénotypeur »

Possibilité de couplage de plusieurs modeles de type réseaux de
genes, statistiques et fonctionnels pour aller du gene au phénotype
intégre ?
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